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Parantaa eléitenwterveyttéi ja elﬁinperéiisten
tuotteiden laatua

Lisaa elainten tuotantokykya

Kartoittaa populaatioiden monimuotoisuutta ->
geenipankit

Tutkimustulokset sovellettavissa myos muihin
lajethin
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Sukusolujen muodostus
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Kytkentikartoitus
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Sairauden geneettinen kartoitus

Tunnistaa oireet atheuttavan geentvirheen
genominen paikka > koko genomin
kartoitus

Rajata geentvirhe mahdollisimman pienelle
alueelle > hienokartoitus

Kandidaattigeenien sekvensointi >
geenivirhe

Geenin ja sen protetinituotteen toiminnan
selvitys
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Siittioiden puolihidntiavian
kartoitus
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Sian koko genomin kartoitus
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DNA-testi
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Vertaileva kartoitus
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Geenivirhe ja sen vaikutus
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Proteiinin paikannus

Siittion kehityksen aikana kiveksessa




Proteiinin rooli siittion kehityksessa

Geenivirhe vaikuttaa mahdollisesti
siittion hinnin kuljetusmekanismiin

SPEF2 ~_,
» SPEF2 proteiinin paikannus

siittién hinnin kehityksen aikana }KeSk'Osa

» Toimii IFT20 proteiinin kanssa
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o . 0Ssa
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Vaihtoehtoinen silmikointi
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Geeni ilmenee useissa varekarvallisissa kudoksissa
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* Kudosspesifinen knock-out
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Original gene function is untouched.




Uuden sukupolven sekvensointi

Mass sequencing

v’ Koko genomin sekvensointi

v’ Kohdennettu sekvensointi

IU3IDS padald}s

v Transkriptomisekvensointi

v Epigenetiikka

by Viktor S. Poor



Assosiaatiokartoitus
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