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Genetiikka kotieläinjalostuksessa

• Parantaa eläinten terveyttä ja eläinperäisten 
tuotteiden laatua

• Lisää eläinten tuotantokykyä
• Kartoittaa populaatioiden monimuotoisuutta -> 

geenipankit
• Tutkimustulokset sovellettavissa myös muihin 

lajeihin



Geenivirheiden kartoitus
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Sukusolujen muodostus
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Sairauden geneettinen kartoitus

1. Tunnistaa oireet aiheuttavan geenivirheen 
genominen paikka > koko genomin 
kartoitus

2. Rajata geenivirhe mahdollisimman pienelle 
alueelle > hienokartoitus

3. Kandidaattigeenien sekvensointi > 
geenivirhe

4. Geenin ja sen proteiinituotteen toiminnan 
selvitys



Siittiöiden puolihäntävian 
kartoitus
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Sian koko genomin kartoitus
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DNA-testi
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Vertaileva kartoitus
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Geenivirhe ja sen vaikutus
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Proteiinin paikannus 
Siittiön kehityksen aikana kiveksessä

Siittiön kypsymisen aikana lisäkiveksessä



Proteiinin rooli siittiön kehityksessä

SPEF2 proteiinin paikannus 
siittiön hännän kehityksen aikana

Toimii IFT20 proteiinin kanssa

SPEF2

Varsinainen 
osa

Keskiosa

Geenivirhe vaikuttaa mahdollisesti 
siittiön hännän kuljetusmekanismiin 

•Hiiva 2-hybridi

•Immunopresipitaatio



Vaihtoehtoinen silmikointi

Geeni ilmenee useissa värekarvallisissa kudoksissa



Hiirimalli

• Kudosspesifinen knock-out



Uuden sukupolven sekvensointi

Koko genomin sekvensointi

Kohdennettu sekvensointi

Transkriptomisekvensointi

Epigenetiikka 



Assosiaatiokartoitus 

• Sian SNP sirut 60K
• Akrosomivirhe 

kromosomi 15, 0.2 Mbp 
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Tutkimuksen tavoitteet

Selvittää
• populaatioissa esiintyvien fenotyyppien 

geneettinen tausta
• geenivirheiden vaikutusmekanismi 
• geenin tuottaman proteiinin toiminta


